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El genoma de los seres vivos está compuesto por secuencias 
de ADN que tienen la información para sintetizar las proteínas, 
y regiones de ADN no codificante, que poseen elementos 
que regulan la expresión génica. Estos elementos regulan 
cuándo, dónde y en qué magnitud se expresan los genes. 
En los seres humanos existen enfermedades causadas por 
defectos en la expresión génica -por ejemplo, genes que no 
se expresan o lo hacen en exceso- vinculados a alteraciones 
en las regiones regulatorias del genoma. Entender mejor la 
arquitectura del ADN regulatorio podría servir, entonces, 
para diseñar estrategias de modificación de la expresión 
génica en humanos, con el propósito de tratar patologías 
autoinmunes, ciertos cánceres y trastornos del desarrollo. 

Un estudio reciente liderado por el especialista del CONICET 
Nicolás Frankel reveló que extensas regiones no codificantes 
del genoma de Drosophila melanogaster, que se encuentran 
muy conservadas evolutivamente, y cuya posible función 
se desconocía hasta ahora, tendrían el rol de regular la 
expresión génica en distintos contextos del desarrollo de la 
mosca. Los resultados de la investigación fueron publicados 
en la prestigiosa revista especializada Molecular Biology 
and Evolution, editada por Oxford University Press.

“Desde hace varios años se sabe que alrededor del 50% 
del genoma no codificante de Drosophila se encuentra 
conservado evolutivamente,  lo que significa  que es 
compartido por las distintas especies del género. Esto hace 
suponer que estas regiones del ADN de Drosophila cumplen 
algún tipo de función”, señala Frankel, jefe del Grupo de 
Evolución y Desarrollo en el Instituto de Fisiología y Biología 
Molecular y Neurociencias (IFIBYNE, CONICET-UBA).

En una primera etapa el equipo científico se focalizó en 
analizar la amplia región de ADN no codificante que rodea 
al gen shavenbabyen en el genoma de Drosophila. Este 
gen está involucrado en distintos procesos del desarrollo 
de la mosca.

“Por  estudios previos sabíamos  que siete regiones 
denominadas enhancers contienen la información que regula 
la expresión de shavenbaby durante el desarrollo embrionario. 
Los enhancers son regiones de ADN no codificante que 
tienen el rol de activar la expresión génica en determinados 
momentos y tipos celulares. Lo que nosotros vimos es que, 
por fuera de estos siete enhancers ya conocidos, había 
regiones conservadas de ADN no codificante alrededor 
de shavenbaby, pero que no cumplían ningún papel en 
la expresión embrionaria de shavenbaby. Pensamos que 
estas regiones conservadas podían tener alguna función 
relacionada a la expresión de shavenbaby en otras etapas 
del desarrollo”, explica Frankel, que también es profesor 
del Departamento de Ecología, Genética y Evolución en 
la Facultad de Ciencias Exactas y Naturales (FCEN) de la 
Universidad de Buenos Aires (UBA).

A través de técnicas de biología molecular, los investigadores 
lograron detectar la presencia de enhancers responsables 
de regular la expresión de shavenbaby en la epidermis 
de la pupa, que es el estadio de desarrollo en donde se 
forma el individuo adulto. En este estadio, la expresión del 

 LA ESTRUCTURA DEL ADN
NUEVAS REVELACIONES

gen es generada por dos grandes 
regiones de ADN no codificante que 
contienen numerosos enhancers 
cercanos entre sí. Estos resultados 
permitirían explicar la conservación 
de regiones de ADN no codificante 
adyacentes a shavenbaby que no cumplen 
ningún rol en la expresión del gen durante el 
desarrollo embrionario de Drosophila. Además, la extensión 
y complejidad de los enhancers involucrados en la regulación 
de la expresión de shavenbaby en la pupa podría ser similar 
en estructura a los súper-enhancers de los genomas de 
vertebrados.

Análisis posteriores a escala genómica  permitieron 
determinar que otros genes de Drosophila activos en diversos 
momentos del desarrollo tienen una estructura similar a 
shavenbaby. “Lo que vimos es que estos genes que están 
activos en distintos momentos de desarrollo parecen tener 
mucha información regulatoria condensada en su ADN 
no codificante, al igual que shavenbaby”, detalla Frankel. 
Similares resultados encontraron al analizar con las mismas 
metodologías el genoma completo de Drosophila, donde 
se identificaron grandes porciones de ADN no codificante 
que, según infieren, contendrían información regulatoria.

Los resultados obtenidos confirman la hipótesis, sugerida 
por los análisis evolutivos, de que la información regulatoria 
puede encontrarse distribuida en las regiones intergénicas 
de forma más densa de lo que hasta ahora han revelado la 
mayoría de las disecciones funcionales del ADN regulatorio. 
A su vez, esto permite explicar, en el caso de Drosophila, 
la conservación de un gran porcentaje de las regiones no 
codificantes de su genoma, cuya posible función hasta 
ahora se desconocía.

Frankel destaca que el trabajo experimental y computacional 
fue llevado a cabo casi en su totalidad por recursos humanos 
de alto nivel, formados en el CONICET y la Universidad 
de Buenos Aires. Los primeros autores del estudio son 
Gonzalo Sabaris, ex becario postdoctoral del CONICET 
(hoy en Universidad de Montpellier, Francia), Daniela Ortiz, 
ex becaria doctoral del CONICET, y Ian Laiker, becario 
doctoral del CONICET, todos ellos del IFIBYNE. También 
tuvo un rol clave en el estudio Ignacio Mayansky, becario 
doctoral del CONICET en el IFIByNE.

REFERENCIA BIBLIOGRÁFICA
Sabarís, G., Ortíz, D. M., Laiker, I., Mayansky, I., Naik, S., Cavalli, 
G., … & Frankel, N. (2024). The Density of Regulatory Information 
Is a Major Determinant of Evolutionary Constraint on Noncoding 
DNA in Drosophila. Molecular Biology and Evolution, 41(2), 
msae004. https://doi.org/10.1093/molbev/msae004

Daniela Ortiz trabaja en el laboratorio. Foto: CONICET 
Fotografía/ Verónica Telllo.
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NUEVA COUNTRY LEAD DE SANOFI EN ARGENTINA

La compañía farmacéutica Sanofi 
anunció la designación de Carolina 
López Camelo como nueva Country 
Lead  de  Argentina y Gerente 
General para Pharma Cono Sur. 

López Camelo tomará el cargo 
de Country Lead para Argentina 
focalizando  el  esfuerzo  en la 
estrategia de la compañía de ser 
líder a nivel mundial en inmunología, 
dirigido a enfermedades como el 
asma, esclerosis múltiple, la diabetes 
tipo 1 o EPOC. También tendrá a su 
cargo la unidad de Pharma Cono 
Sur la cual concentrará el trabajo 
en terapias y tratamientos para 
enfermedades poco frecuentes, 
inmunología y diabetes tipo 1. 

La funcionaria designada forma 
parte de Sanofi desde 2020 cuando 
comenzó su carrera en la compañía 
como directora Médica para Cono 

Sur en la unidad General Medicines 
de Sanofi, donde fue impulsora de 
proyectos de innovación para dar 
respuesta a necesidades. En 2022 
tomó el cargo de Gerente General 
de Specialty Care para Cono Sur.

Anteriormente  se desempeñó 
en   diferentes   posiciones  en 
farmacéuticas multinacionales en 
Argentina y en el exterior. 

Carolina López Camelo es médica 
por  la  Universidad de Buenos 
Aires y participó en la Maestría 
en sistemas de salud y seguridad 
social en el Instituto Universitario 
de la ‘Fundación ISALUD’. 
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DA XVI CONGRESO ARGENTINO DE MICROBIOLOGÍA

El temario Preliminar incluye los siguientes puntos:

Explorando el microbioma, resistoma y moviloma; 
Infecciones oportunistas en el paciente inmunocompro-
metido; Nuevas herramientas para estudios epidemio-
lógicos; Nuevas tecnologías aplicadas al diagnóstico 
microbiológico;  Aplicación de NGS en microbiología;; 
Vigilancia de enfermedades infecciosas; Interacción 
patógeno-hospedador; Biofilms;  Resistencia a anti-
microbianos en el marco de Una Salud (One Health); 
Relación entre microbiota y enfermedad;  Microbio-
logía predictiva (modelos, software) ;  Bioinformáti-
ca;  Enseñanza de la microbiología; Evaluación de 
riesgos microbiológicos; Probióticos y posbióticos en 
alimentos y cosméticos; Relación entre comunidades 
microbianas y el ambiente; Biorremediación de am-
bientes contaminados; Bioseguridad y biocustodia; Los 
microorganismos en el modelo de agricultura susten-
table; Agentes infecciosos asociados al desarrollo de 
cánceres; Biotecnología y sus posibilidades de trans-
ferencia al mundo productivo; Vacunas; Enfermedades 
infecciosas emergentes y reemergentes; Microbiología 
forense; Zoonosis; Infecciones del viajero; Enfermeda-
des transmitidas por alimentos; Colección de cultivos 
microbianos;  Nuevos blancos terapéuticos y diseño 

Bajo la consigna “Ciencia/ Arte/ Descubrimiento/ Desarrollo”, y con un temario abarcativo y actualizado, el XVI Congreso 
Argentino de Microbiología tendrá lugar los días 21, 22 y 23 de agosto de 2024. 

racional de drogas; Terapias innovadoras: fagoterapia, 
inmunoterapia, pequeños péptidos.

AUTORIDADES
Comité Científico

Secretarios Científicos Marisa Almuzara (SADEBAC) - 
Oscar Taboga (VACUNOLOGÍA); Comité Científico (1) 
JM Oteiza (DAMYC); Cté. Científico (2) Pablo Power 
(MICROMOL); Cté. Científico (3) Diego Sauka (DIMAYA); 
Cté. Científico (4) Luis Merino (Filiales-MICROMOL)

Cté. Científico (5) Magdalena Pennini (SADEBAC); Cté. 
Científico (6) Andrea Mangano (SAV); Cté. Científico 
(7) a definir (ByB).
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HALLAZGO CLAVE SOBRE EL ZIKA

“Descubrimos que el virus del Zika evolucionó para 
producir esas moléculas de ARN porque por medio 
de ellas desactiva la respuesta antiviral de la célula, 
transformando a una proteína de las defensas en 
otra que favorece la infección. En otras palabras, la 
cambia de bando”, grafica Gamarnik, investigadora 
del CONICET en el Instituto de Investigaciones 
Bioquímicas de Buenos Aires (IIBBA, CONICET-FIL) 
y directora del Laboratorio de Virología Molecular de 
la Fundación Instituto Leloir (FIL).

Cuando una persona contrae un virus como el de 
dengue o Zika, a través de la picadura de un mosquito 
infectado, el virus pasa al torrente sanguíneo y debe 
entrar a una célula para multiplicarse. En ese momento, 
la célula responde de inmediato activando un sistema 
de alarma por medio de la producción de una proteína 
llamada interferón, que a su vez desencadena la 
fabricación de otras proteínas que apuntan a destruir 
al invasor. Se establece así un campo de batalla, 
donde la célula ataca al virus mientras éste despliega 
su capacidad para desactivar las alertas, camuflarse 
y pasar desapercibido.

Si la célula logra controlar al virus, lo elimina y pone 
fin a la infección. Pero si el virus domina la situación 
y logra multiplicarse, pasará a otras células y puede 
causar síntomas y enfermedad.

“En este nuevo trabajo mostramos que el virus del 
Zika produce las moléculas pequeñas de ARN para 
desactivar al sistema del interferón. Y lo fascinante 

Descubren que el virus usa el sistema de defensas humano a su favor para avanzar con la infección. 

La investigación de especialistas del CONICET podría abrir la puerta al desarrollo de terapias contra este patógeno 
y otros virus de la misma familia transmitidos por mosquitos, como el del dengue y la fiebre amarilla.

del proceso es cómo lo hace”, asegura Gamarnik, 
que dirigió el estudio que tiene a Horacio Pallarés 
como primer autor, quien realizó su doctorado en el 
IIBBA con una beca del CONICET.

“Encontramos que esas moléculas de ARN primero 
activan a una proteína llamada PKR, una aliada del 
interferón, lo que hace pensar que se van a activar 
las alarmas. Pero vimos que no. Y que esa proteína, 
que normalmente funciona como un dique para que 
los virus no se multipliquen, en el caso del Zika pasa 
a trabajar a favor del virus”, precisa la investigadora 
del CONICET.

Pallarés, por su parte, advierte: “El virus del Zika 
causó una epidemia pocos años atrás y si bien ahora 
no hay una alerta sanitaria mundial, sigue habiendo 
brotes en distintas partes del mundo. Por eso es 
importante estudiarlo, ya que entender cómo hace para 
contrarrestar la respuesta antiviral nos puede permitir 
sentar las bases para el desarrollo de antivirales y/o 
para pensar en formas innovadoras de controlarlo”.

Detrás de la revelación

El material genético del virus del Zika consiste en 
una sola molécula de ARN muy larga, de unas 11.000 
letras (bases), que son las que se “leen” para fabricar 
proteínas virales y producir más virus. Las moléculas 
pequeñas de ARN que genera el Zika (igual que el del 

continúa EN PÁGINA 18

Horacio M. Pallarés, primer autor del trabajo.INVESTIGACIÓN 
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inició en PÁGINA 14HALLAZGO CLAVE SOBRE EL ZIKA
dengue) se llaman sfARNs, y son pedacitos de uno de 
los extremos de esa molécula larga de ARN que se 
desprenden y se acumulan en las células infectada; 
son un subproducto de la infección.

“Hasta hace poco se pensaba que era un desecho 
de la infección. Ahora sabemos que son necesarias 
para que el virus pueda ser exitoso en la batalla contra 
el sistema inmune de las células humanas”, resalta 
Gamarnik, quien cuenta que para el estudio diseñaron 
en el laboratorio virus modificados genéticamente, 
a los que les sacaron la posibilidad de producir las 
sfARNs. Y descubrieron que quedaban desamparados 
frente al interferón: la célula los eliminaba en poco 
tiempo. “En otras palabras, encontramos un talón de 
Aquiles del virus”, celebra.

Si bien hay muchos ejemplos en donde los virus 
inactivan proteínas de las defensas de la célula para 
lograr infectar y multiplicarse, el mecanismo que se 
describe en el nuevo paper es muy novedoso, ya que 
el virus no inactiva a la proteína antiviral PKR, sino que 
le cambia la función y la transforma en una proteína 
que ayuda a multiplicarse más eficientemente. “Esto 
nos habla de un proceso evolutivo donde el virus 
se fue adaptando a la célula y por un proceso de 
selección natural o darwiniano adquirió la capacidad 
de usar al sistema inmune en su propio beneficio”, 
enfatiza la viróloga.

Para saber cómo hacen los sfARNs para que la proteína 
PKR funcione en favor del virus, se necesitaba usar 
una metodología compleja y equipamiento que no 
estaba disponible en el país. Así, Pallarés viajó unos 
meses a Estados Unidos, donde pudo realizar el 
estudio en colaboración con Ariel Bazzini, investigador 
argentino que realizó su tesis doctoral en el INTA con 
una beca del CONICET y ahora dirige un laboratorio 
en el Instituto Stowers de Kansas.

“Esto nos permitió estudiar qué le pasaba a todos 
los ARNs de la célula humana cuando se infectan con 
un virus que producía o no los sfARNs. Tras analizar 
millones de moléculas de ARN celular en esas dos 
condiciones de infección encontramos que el virus 
del Zika, por medio de la activación de PKR, bloquea 
la maquinaria de fabricación de proteínas como el 
interferón, liberándose así de los sistemas de alarma 
que tiene la célula cuando se infecta con un virus”, 
explica Gamarnik.

Con los datos recolectados y la  validación  de 
esas observaciones, los investigadores pudieron 
descubrir el mecanismo del virus del Zika para infectar 
eficientemente a las células humanas, información 
que es de gran utilidad para pensar en estrategias 
antivirales.

“Lo interesante es que como el virus del Zika pertenece 
a la misma familia de otros virus transmitidos por 
mosquitos, llamada flavivirus, creemos que este 

mecanismo que descubrimos puede ser extrapolable, 
entre otros, a los que causan dengue y fiebre amarilla”, 
agrega.

Para Pallarés, este trabajo significa la culminación 
de su trabajo doctoral, que inició en 2016, cuando 
irrumpió la epidemia de Zika y no se sabía nada de 
la biología del virus. “La publicación resume y finaliza 
toda la investigación que hice en esos años, así que 
estoy extremadamente feliz por eso y porque además 
se centra en el estudio de enfermedades tropicales, 
de transmisión por mosquitos, que tienen un gran 
impacto en América latina”, destaca.

Dentro del grupo de los flavivirus, unos 50 pueden 
causar enfermedad en los seres humanos. Por eso, 
en el laboratorio de Gamarnik comenzaron un nuevo 
proyecto que busca identificar qué tienen en común. La 
meta es ambiciosa: desarrollar antivirales universales, 
que funcionen para todos esos virus.

Por parte de la Fundación Instituto Leloir también 
participaron del artículo en Nucleic Acid Research 
María Mora González López Ledesma, Santiago 
Oviedo-Rouco, Guadalupe Costa Navarro, Ana J. 
Fernández-Alvarez y María Josefina D’Andreiz. El resto 
de los autores son: Luciana A. Castellano y Víctor 
Daniel Aldas-Bulos, del Stowers Institute for Medical 
Research, Kansas, Estados Unidos; y Diego E. Alvarez, 
del Instituto de Investigaciones Biotecnológicas de 
la Universidad Nacional de San Martín.

Referencia bibliográfica:

Pallarés, H. M.,  González López Ledesma,  M. M., 
Oviedo-Rouco, S., Castellano, L. A., Costa Navarro, 
G. S., Fernández-Alvarez, A. J., … & Gamarnik, A. V. 
(2024). Zika virus non-coding RNAs antagonize antiviral 
responses by PKR-mediated translational arrest. Nucleic 
Acids Research, gkae507.

https://doi.org/10.1093/nar/gkae507

Dibujo de la molécula de ARN del virus del Zika que 
participa en el mecanismo para frenar la respuesta antiviral 
de las células humanas. (Obra de O. Ortiz y A. Gamarnik - 
Proyecto Artes Visuales en Ciencia).

https://doi.org/10.1093/nar/gkae507
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Desde  hace  tres décadas,  somos  un  pilar 
fundamental en  el mercado,  representando a 
prestigiosas compañías y ofreciendo soluciones 
innovadoras para el diagnóstico médico.

Con una trayectoria sólida y confiable, hemos 
expandido   nuestra   presencia   con  oficinas 
estratégicamente ubicadas en Buenos Aires, Bahía 
Blanca y Neuquén, cada una equipada con servicio 
técnico y depósito, para brindar un soporte integral 
a nuestros clientes en todo momento.

Nos enorgullece compartir que nuestro equipo ha 
crecido significativamente a lo largo de los años 
y actualmente somos más de 60 colaboradores 
que trabajamos por la excelencia en el servicio y la 
satisfacción del cliente. Esta expansión no solo refleja 
nuestro crecimiento como empresa, sino también 
nuestro compromiso continuo de proporcionar 
soluciones de diagnóstico de vanguardia respaldadas 
por un equipo profesional y dedicado.

Mirando hacia el futuro, reafirmamos  nuestra 
responsabilidad de seguir dando siempre lo mejor, 

CUMPLIMOS 30 AÑOS ¡FELICES DE NUESTRO ANIVERSARIO!  
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ofreciendo productos y servicios de calidad que 
superen las expectativas de nuestros clientes y 
contribuyan al avance de la ciencia y la tecnología 
en el campo del diagnóstico.

Queremos darles las GRACIAS a TODOS:

A NUESTROS CLIENTES que nos acompañaron y 
siguen haciéndolo día a día.

A NUESTROS COLABORADORES con quienes 
formamos un valioso equipo de trabajo.

A QUIENES PASARON POR BG y fueron parte de 
la construcción de quienes somos.

A LAS EMPRESAS REPRESENTADAS con soluciones 
diagnósticas de excelencia.

¡Valoramos  lo  que  somos y celebramos con 
entusiasmo lo que vendrá!

Orgullosos, seguimos creciendo, siempre.
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Del 2 al 5 de octubre de 2024 se desarrollará el XVI 
Congreso  Argentino  de Hemostasia y Trombosis 
conjuntamente con el VII Curso Educacional de la 
ISTH. Esta vez la sede será la Universidad Católica 
Argentina (UCA).

Se contará con destacados disertantes extranjeros 
y nacionales. Las actividades estarán organizadas 
en Simposios, Talleres, Conferencias Plenarias, 
Simposios de la Industria. También se realizará la 
presentación de comunicaciones orales y trabajos 
libres como e-posters. Se distinguirá a un profesional 
destacado por su trayectoria y aporte a la Hemostasia 
y Trombosis en la Conferencia Rouvier.

Los organizadores agradecen a todos los que hacen 
posible la realización de este evento, Comité Científico, 
disertantes, socios y colegas que aportarán desde 
su lugar y a las empresas que con su contribución 
lo hacen posible.

“Esperamos que en este congreso logremos 
nuevamente un ámbito de aprendizaje e intercambio 
tanto en lo científico como en lo humano, cualidades 
que caracterizan a los Congresos del CAHT”, expresó 
el presidente del Congreso, doctor Luis Bastos.

XVI CONGRESO ARGENTINO DE HEMOSTASIA Y TROMBOSIS
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ULTRASONIDO, TRANSFORMADOR DE LA ATENCIÓN MÉDICA 
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El ultrasonido ha revolucionado la 
forma en que se diagnostican y tratan 
diversas condiciones de salud en todo 
el mundo. Esta técnica no invasiva y 
segura demostró ser fundamental en la 
detección temprana de enfermedades 
y  en la monitorización de la salud 
de  los pacientes.  En  el contexto 
latinoamericano, donde el acceso a la 
atención médica puede ser desigual 
en  algunas  áreas y  desafiante en 
otras, el ultrasonido se convirtió en una 
herramienta indispensable para muchos 
profesionales de la salud. 

En los últimos años, el ultrasonido 
se ha vuelto más accesible gracias a 
la presencia de equipos modernos y 
portátiles que pueden utilizarse en lugares remotos o 
de difícil acceso, lo que contribuye a cerrar la brecha 
de acceso a la atención médica en el país. El uso 
extendido del ultrasonido beneficia a los pacientes 
al proporcionar diagnósticos más rápidos y precisos, 
y contribuye a optimizar los recursos médicos y a 
mejorar la eficiencia en la atención médica.

El ultrasonido, además de ser una herramienta clave 
para el diagnóstico inicial, juega un papel vital en el 
seguimiento y la evaluación de la efectividad de los 
tratamientos. En Argentina, donde la diversidad de 
condiciones médicas y la complejidad de los casos 
pueden ser significativas, contar con tecnología 
avanzada  en ultrasonido es fundamental para 
garantizar una atención de calidad y resultados 
óptimos para los pacientes.

En este contexto, el nuevo ecógrafo de Siemens 
Healthineers, el ACUSON Maple,  surge como 
una solución versátil  y eficiente  para diversas 
especialidades clínicas. Este equipo, no solo puede 
realizar estudios de ultrasonido con alta calidad 
de imagen, sino que incorpora herramientas de 
inteligencia artificial que optimizan los flujos de 
trabajo y mejoran la precisión diagnóstica. 

La versatilidad del ACUSON Maple permite a los 
profesionales de la salud adaptar la tecnología a las 
necesidades específicas de cada paciente y situación 
clínica. Además, su enfoque costo-eficiente lo hace 
accesible para una amplia gama de instituciones 
médicas en Argentina, desde grandes hospitales 
hasta centros de atención primaria.

‘‘En Siemens Healthineers, estamos comprometidos 
con la mejora continua de la atención médica en 
América Latina. Nuestro objetivo es proporcionar 
equipos de ultrasonido de última generación que 
no solo sean avanzados en tecnología y calidad de 
imagen, sino también accesibles para una amplia 
gama de instituciones médicas. Creemos firmemente 
en cerrar la brecha de acceso a la atención médica 
y brindar soluciones innovadoras que mejoren la 
vida de las personas en toda la región.’’ comentó 
Paulo Pontes, director general de Ultrasonido para 
Siemens Healthineers en América Latina.

“El ultrasonido sigue siendo una técnica fundamental 
en  la salud de Argentina y la introducción de 
tecnologías avanzadas como el ACUSON Maple 
de Siemens Healthineers representa un avance 
significativo  en  la mejora de la atención y el 
diagnóstico de las personas en el país.  Estas 
innovaciones benefician a los pacientes al brindar 
diagnósticos más precisos y oportunos y también 
respaldan la labor de los profesionales de la salud 
al ofrecer herramientas que optimizan su práctica 
clínica”, concluyó Katya Podnebesnova, directora 
general de Siemens Healthineers Argentina, Chile, 
Uruguay.

Más información visite 
https://www.siemens-healthineers.com/ar

https://www.siemens-healthineers.com/ar
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Salió la nueva edición de Tiempo Bioquímico, 
correspondiente a julio 2024. Esta publicación 
es el órgano oficial del Colegio Bioquímico 
de Santa Fe, 2da. Circunscripción, institución 
que lo distribuye entre todos sus afiliados. 
Contiene abundante material gráfico acerca 
de la entrega de medallas recordatorias a 
quienes cumplieron 50 años en la profesión.

Más información:
https://novedadesbioquimicas.com/.../tiempo-
bioquimico-n94/
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